Azione 3

Verifica di congruenza dei dati e delle informazioni

Report QC di dati Pedigree

La prima informazione disponibile & quella del numero di registrazioni anagrafiche totali presenti

nel registro di ogni razza e la profondita delle stesse, espressa come numero massimo di generazioni

al quale € possibile risalire (profondita).

Il numero totale di registrazioni e la loro profondita non sono informazioni sufficienti per descrivere

la completezza e quindi per tale valutazione sono stati utilizzati tre ulteriori parametri: numero

massimo di generazioni tracciate (maxGen), numero di generazioni completamente tracciate

(fullGen), numero di generazioni tracciate equivalenti (equiGen).

Numero massimo di generazioni tracciate e il numero di generazioni che separano un
individuo dall’ancestrale piu lontano. Questo calcolo potrebbe sovrastimare la completezza
delle informazioni anagrafiche in quanto soggetti con informazioni anagrafiche fortemente
incomplete, ma comunque profonde nelle generazioni, porterebbero a valori elevati per
questo parametro.

Numero di generazioni completamente tracciate € definito come il numero di generazioni
che separano la progenie dalle generazioni piu lontane con tutti gli ancestrali conosciuti.
Questo calcolo potrebbe sottostimare la completezza delle anagrafiche in quanto in
presenza di alcune registrazioni mancanti si potrebbero ottenere valori ridotti per questo
parametro.

Numero di generazioni tracciate equivalenti questo parametro & calcolato come la
sommatoria di (1/2)", dove n & il numero di generazioni che separano il soggetto
dall’ancestrale conosciuto piu lontano. Questa e la stima che meglio esprime la completezza

media delle informazioni anagrafiche disponibili.

La completezza delle anagrafiche & stata inoltre espressa indicando la percentuale di ancestrali

conosciuti (PCl) per ogni salto generazionale.

In tabella sono riportati i citati parametri per tutte le 8 razze controllate da ANACLI.

Razza N equiGen fullGen maxGen PCI (%) Inbreeding

Limousine 497.310 3,60 2,05 7,02 65 0,008




Charolaise 140.795 3,20 1,64 7,71 54 0,011

Calvana 3.341 3,14 2,18 4,93 70 0,060
Pontremolese 436 2,46 1,14 5,66 43 0,050
Mucca Pisana 3.873 4,16 2,64 7,35 76 0,090

Sarda 119.859 1,34 0,78 2,44 27 0,031
Sardo Bruna 107.596 1,06 0,64 1,70 22 0,022
Sardo Modicana 27.135 1,99 1,14 3,52 40 0,018

Dati aggiornati a febbraio 2023

Alla completezza del pedigree segue l'individuazione dei dati mancanti, riportati nella tabella
sottostante. Si valuta la percentuale di genitori mancanti e la percentuale di animali con data di

nascita mancante.

Padre sconosciuto Madre sconosciuta Data nascita sconosciuta

Razza (%) (%) (%)
Limousine 13,4 11,4 <1
Charolaise 20,3 16,8 1

Calvana 3,9 3,7 0
Pontremolese 24,5 12,1 0
Mucca Pisana 2,9 2,0 0

Sarda 41,6 22,0 0

Sardo Bruna 50,0 29,4 0
Sardo Modicana 27,8 12,2 0

Dati aggiornati a febbraio 2023



