
Azione 3 

Verifica di congruenza dei dati e delle informazioni 
Report annuale incongruenze 

Come richiesto da progetto alla fine del primo anno è stato stilato il report annuale delle 
incongruenze. Le tre macro-categorie di dati analizzati all’interno del progetto sono: 

- Dati anagrafici; 
- Dati fenotipici; 
- Dati genomici. 

 

Dati anagrafici 

La prima informazione disponibile è quella del numero di registrazioni anagrafiche totali presenti 

nel registro di ogni razza e la completezza delle generazioni incluse. Dall’analisi di ciascuna razza, è 

stato possibile apprezzare l’aumento sostanziale della completezza e della correttezza dei dati 

anagrafici, soprattutto nelle razze locali, le quali presentavano percentuali di completezza inferiori 

al 50% nelle generazioni immediatamente precedenti.  

 

 
  



Tipi genetici autoctoni 

 



 
  



Alla completezza del pedigree segue l’individuazione dei dati mancanti, e le incongruenze, riportate 

nella tabella sottostante. Si valuta la percentuale di genitori mancanti e la percentuale di animali 

con data di nascita mancante. I dati utilizzati per le stime comprendono l’intero anno 2022. 

 

Razza Padre sconosciuto 
(%) 

Madre sconosciuta 
(%) 

Data nascita sconosciuta 
(%)   

Limousine 13,4  11,4  < 1 

Charolaise 20,3 16,8 1 

Calvana 3,9 3,7 0 

Pontremolese 24,5 12,1 0 

Mucca Pisana 2,9 2,0 0 

Sarda 41,6 22,0 0 

Sardo Bruna 50,0 29,4 0 

Sardo Modicana 27,8 12,2 0 
Dati aggiornati a febbraio 2023 

 

Dati fenotipici 

Per quanto riguarda i dati fenotipici analizzati per le razze Charolaise e Limousine, non sono stati 

rilevati un numero elevato di dati aberranti o “outlier”, bensì i dati scartati dalle analisi degli indici 

erano dovuti principalmente alle incongruenze anagrafiche e ai dati mancanti.  

 

Dati genomici 

La terza categoria è rappresentata dai dati genomici. Il controllo qualità è attuato ogni volta che il 

laboratorio di analisi invia i dati molecolari. Il controllo del dato genomico consiste nello scartare dal 

dataset completo, tutti quegli individui che presentano una qualità del dato non sufficiente per 

essere usato all’interno di una qualsiasi analisi genomica.  Il controllo qualità dei dati genomici è 

eseguito per ciascun soggetto genotipizzato al momento della ricezione dei dati grezzi. Sono stati 

considerati non idonei i campioni che mostrano una soglia di call rate inferiore o uguale al 90%. 



Di seguito sono riportati i risultati risalenti al primo e al terzo step, rispettivamente, con un 
notevole incremento di animali genotipizzati mantenendo comunque una percentuale bassissima 
di fallimento sul totale. 

Tabella 2: numero di soggetti genotipizzati per razza e numero di campioni falliti STEP1 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Tabella 3: numero di soggetti genotipizzati per razza e numero di campioni falliti STEP3 

 

RAZZA Genotipi ricevuti Call rate <= 0,90 
CALVANA 7 0 

CHAROLAIS 69 4 
LIMOUSINE 330 10 

PONTREMOLESE 8 0 
SARDA  0 0 

MUCCA PISANA 34 2 
SARDO MOD 0 0 

SARDO BRUNA  0 0 
ABERDEEN ANGUS 10 0 

BLONDE  D’AQUITAINE 0 0 

RAZZA Genotipi ricevuti Call rate <= 0,90 
CALVANA 7 0 

CHAROLAIS 193 5 
LIMOUSINE 926 15 

PONTREMOLESE 9 0 
SARDA  33 0 

MUCCA PISANA 35 2 
SARDO MOD 13 0 

SARDO BRUNA  188 10 
ABERDEEN ANGUS 12 0 

BLONDE  D’AQUITAINE 0 0 


