Azione 3 - REPORT ANNUALE INCONGRUENZE

REPORT QC DI DATI PEDIGREE

| dati registrati nelle anagrafiche delle razze oggetto dello studio sono stati controllati per
verificarne i dati mancanti e le incongruenze (es. data di nascita del figlio precedente a quella
della madre o del padre).

Razza % padri % madri % sesso % data % AUA
mancan mancan mancan di mancan
ti ti te nascita te

mancan
te

Limousine 12,5 10,7 0 0,9 0,0

Charolaise 19,2 16,0 0 1,0 0,0

Calvana 5,6 5,6 0 2,0 2,1

Pontremolese 25,1 15,2 0 7,1 9,9

Mucca Pisana 4,8 3,8 0 3,3 3,7

Sarda 43,0 23,4 0 2,2 2,2

Sardo Modicana 29,2 13,3 0 1,4 1,4

Sardo Bruna 50,5 31,4 0 4,0 4.1

Angus 36,0 25,4 0 16,1 25,0

Blonde

d’Aquitaine 36,6 27,1 0 15,2 17,8

La maggior parte delle registrazioni mancanti sono relative agli anni passati, le registrazioni piu
recenti mostrano maggiore completezza e accuratezza dei dati.

Nelle figure sottostanti sono € riportato 'andamento della completezza dei dati pedigree dal
1990 ad oggi, per le razze Limousine, Charolaise, Calvana, Pontremolese, Mucca Pisana,
Sarda, Sardo Modicana e Sardo Bruna. Per le razze Angus e Blonde d’Aquitaine il numero di
registrazioni € ancora troppo esiguo.
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REPORT QC DI DATI QUANTI-QUALITATIVI

| caratteri analizzati sono:

- Facilita di parto

- Mortalita perinatale

- Sopravvivenza alla lattazione successiva (Stayability)

- Indice peso di carcassa

REGISTRAZIONI AL MOMENTO DEL PARTO

| dati relativi al parto sono raccolti da AlA (Associazione Italiana Allevatori). Il dataset relativo
alle razze Limousine e Charolaise € composto da 697694 record; ogni record ¢ riferito al
singolo evento parto, quindi per ogni vacca possono essere presenti piu record relativi ai vari
parti.

DIFFICOLTA DI PARTO

Almomento del parto viene registrata la difficolta di parto che € suddivisa in 4 classi:
- A = parto facile senza assistenza

- B = parto mediamente facile assistenza di una persona e senza mezzi meccanici

- C= parto cesareo

- D= parto difficile con assistenza dipiu persone e/o mezzi meccanici

Il dato inoltre, per le popolazioni considerate, risulta fortemente spostato verso la classe
migliore (A) e si & reso quindi necessario raggruppare i fenotipi a minore numerosita. In base
all’intervento o meno di personale, € stato deciso di creare un nuovo fenotipo facilita di parto,
codificato come 1 (parti categoria A) e 2 (parti categoria B, C e D).

Per analizzare questo carattere il dataset & stato ripulito dei record nei quali non era stata
registrata la difficolta di parto; per le razze Limousine e Charolaise il dato € pari allo 0,9% dei
parti.

L’effetto del padre ha certamente un’importanza non trascurabile sulla facilita di parto; in
questo caso, dato che le razze di interesse sono la Limousine e la Charolaise & stato ritenuto
opportuno considerare solo i parti in purezza nelle future stime dei parametri genetici relativi
alla facilita di parto. Il dataset & stato quindi ridotto ai soli parti in purezza, eliminando tutti i
parti daincrocio.



Categoria* Limousine Charolaise

1 117819 17027

2 12068 1756

*1=A;2=B,CeD

MORTALITA PERINATALE

Un altro dato registrato € se il vitello nasce vivo o0 morto entro le 24 ore successive al parto o
durante lo stesso; anche in questo per prima cosa il dataset & stato ripulito dai dati mancanti.
| soggetti di razza Limousine per i quali non era stato registrato lo status alla nascita sono il
2,8% dei nati, mentre per la razza Charolaise i dati mancanti sono il 5,5% del totale.

Il dataset finale includeva 10867 per la razza Limousine e 1246 eventi parto per la razza
Charolaise. | dati erano distribuiti nelle due categorie come descritto di seguito:

Categoria Limousine Charolaise

Nati vivi 9694 1116

Nati morti 1173 130

SOPRAVVIVENZA ALLA LATTAZIONE SUCCESSIVA

Il dataset iniziale includeva 639185 parti di 152454 vacche, figlie di 11010 tori. Usando le
informazioni su data e ordine di parto, sette caratteri di cumulative stayability sono stati
assegnatiad ognivacca, definiti come carattere binario (si/no) che riporta la sopravvivenzafino
ad un certo ordine di parto (sopravvivenza fino al secondo parto, sopravvivenza fino al terzo
parto, ecc.). Sono state considerate, nei differenti dataset, solo le vacche con l'evento
registrato o comunque con un tempo adeguato dall’ordine di parto precedente (tale da
consentire il verificarsi o meno del successivo evento parto). Tali caratteri sono stati definiti
per i parti dal secondo all’ottavo. Secondo questa definizione, ad ogni vacca viene assegnato
un solo dato fenotipico per ogni carattere.

La pulizia dei dati ha incluso la rimozione delle vacche senza padre e madre registrati, delle
vacche con eta al primo parto inferiore ai 700 o superiore ai 1.400 giorni. Sono state inoltre
considerate frequenze minime per ogni padre di vacca e azienda. Per ogni vacca & stato
calcolato Uinterparto su tutti gli otto eventi parto considerati. Sono state rimosse vacche con
interparto inferiore a 290 o superiore a 550 giorni. Per essere inclusa nel dataset finale, ogni



azienda doveva avere un minimo di quattro vacche da due tori diversi, cosi come ogni toro
doveva comparire in due aziende con un minimo di due vacche per azienda.

Il data set utilizzato presentava alcune mancanze/incongruenze riportate nella tabella

sottostante

Razza Data set Data di Errore Errore Eta al Durata
inziale nascita sesso data di primo interparto

mancante nascita parto non non corretta
corretta

Limousine 463502 2770 1 5 30819 29575
eventi parto
per 108675
animali

Charolaise 136707 494 0 0 14208 2106
eventi parto
per 35027
animali

RENDIMENTO IN CARCASSA RAZZA LIMOUSINE E CHAROLAISE

Ildatasetiniziale con le informazioni legate alla facilita di parto includeva 263783 osservazioni.
Sono stati esclusi animali con peso della carcassa negativo o uguale a 0 e aventi dato
mancante. Sono state eliminate le osservazioni in cui il padre o la madre di un animale non
erano presenti nell’anagrafica. Per vedere se il dataset presentava dati anomali &€ stato anche
calcolato accrescimento in carcassa. Una volta valutate le distribuzioni dei caratteri e i dati
anomali si € eseguito un editing sui seguenti fenotipi considerando i range ideali:

o Eta alla macellazione (range compreso tra 370 e 720 giorni);
e Pesodella carcassa (range compreso tra 250 e 550 kg);
e Accrescimentoin carcassa (range compreso tra 0.20 e 0.90 kg/d);

Sono stati inoltre inclusi i seguenti parametri: numero minimo di 5 animali uccisi per macello;
numero minimo di herd-year-macello di 5 animali.



Il dataset finale includeva 59736 pesi di carcassa totali, di cui 49140 per la razza Limousine e
10596 osservazioni per la razza Charolaise. Suddivisi per sesso invece i dati sono distribuiti
come segue:

Categoria* Limousine Charolaise

M 34126 7715

F 15014 2881

*F=femmina; M=Maschio

Il data set utilizzato presentava alcune mancanze/incongruenze riportate nella tabella

sottostante

Razza Data set Peso di Eta di Padre Madre
inziale macellazione macellazione mancante mancante

mancante errata

Limousine 214489 144866 170 2625 1664
animali

Charolaise 49294 31986 37 855 466
animali

Report QC di dati molecolari

La verifica sul dato genomico viene eseguita in primo luogo controllando il numero di matricola
degli animali ricevuti dal laboratorio di analisi. Una volta che la matricola, la razza e il sesso
sono stati verificati e validati, si passa al controllo del dato genomico. Cio che viene eseguito
€ quello che viene definito “quality control”, si va cioe a scartare dal dataset completo, tutti
quegliindividui che presentano una qualita del dato non sufficiente per essere usato all’interno
di una qualsiasi analisi genomica. Il controllo qualita dei dati genomici € eseguito per ciascun
soggetto genotipizzato al momento della ricezione dei dati grezzi. Sono stati considerati non
idoneii campioni che mostrano una soglia di call rate inferiore o uguale al 90%.

In tabella & riportato il numero totale di soggetti genotipizzati per razza e il numero di soggetti
scartati per qualita dei dati insufficiente.



Genotipi Call rate <=

RAZZA ricevuti 0,90
CALVANA 82 14
CHAROLAIS 550 18
LIMOUSINE 2864 112
PONTREMOLESE 8 5
SARDA 307 3
MUCCA PISANA 39 31
SARDO MODICANA 126 2
SARDO BRUNA 978 48
ABERDEEN ANGUS 98 12

BLONDE D’AQUITAINE 52 0




